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Vorwort

Dieses Skript entsteht parallel zu den Vorlesungen Algorithmische Bioinformatik [
und II, die im Sommersemester 25 sowie im Wintersemester 25/26 an der Ludwig-
Maximilians-Universitdt Miinchen fiir Studenten der Bioinformatik und Informatik
im Rahmen des von der Ludwig-Maximilians-Universitdt und der Technischen Uni-
versitdt Miinchen gemeinsam veranstalteten Studiengangs Bioinformatik gehalten
werden. Dieses Skript basiert dabei in Teilen auf einem fritheren Skript zu den Vor-
lesungen Algorithmische Bioinformatik I und I, die im Wintersemester 01/02 und
im Sommersemester 02, im Sommer- und Wintersemester 05/06, im Sommer- und
Wintersemester 08/09, im Sommer- und Wintersemester 10/11, im Sommer- und
Wintersemester 12/13, im Sommer- und Wintersemester 14/15, im Sommer- und
Wintersemester 16/17 im Sommer- und Wintersemester 19/20, sowie im Sommer-
und Wintersemester 22/23 fiir Studenten der Bioinformatik und Informatik sowie
anderer Fachrichtungen im Rahmen des von der Ludwig-Maximilians-Universitéat
und der Technischen Universitit gemeinsam veranstalteten Studiengangs Bioinfor-
matik gehalten wurde.

Teile, die im Sommersemester 25 und Wintersemester 25/26 nicht Teil der Vorlesung
waren, sind mit einem Stern (*), Teile, die nur skizziert wurden, sind mit einem (+)
markiert.

An dieser Stelle mochte ich mich fiir die Mithilfe bei der Erstellung des Skript
aus dem Jahre 2002 bei folgenden Personen bedanken: Hamed Behrouzi, Michael
Engelhardt, Jens Ernst, Peter Liicke, Moritz Maafl, Ingo Rohloff, Sabine Spreer,
Hanjo Téubig. Weiterhin mochte ich fiir die Uberarbeitung dieses Skripts insbeson-
dere (in alphabetischer Reihenfolge) Benjamin Albrecht, Constantin Ammar, Joel
Daon, Florian Erhard, Johannes Fischer, Caroline Friedel, Simon W. Ginzinger, Mar-
kus Gruber, Markus Joppich, Valérie Marot Maximilian Miller, Henrik Otterstedt,
Tobias Petri, Korbinian Piirckhauer, Jens Quedenfeld, Katharina Reinisch, Bernhard
Schauberger, Konrad Schreiber, Lena Strafler, Jack Wérheide und Simone Wolf fiir
ihre Unterstiitzung bei den Durchfiihrungen der Veranstaltungen und fiir Hinweise
zu Tippfehlern danken, die somit das aktuell vorliegende Skript erst moglich gemacht
haben. Fiir weitere Hinweise zu Tippfehlern und inhaltlichen Fehlern danke ich Peter
Heinig, Anton Smirnov, Thomas Speer, Hanjo Taubig und Stefan Wentzig.

Falls sich dennoch weitere (Tipp)Fehler unserer Aufmerksamkeit entzogen haben
sollten, so bin ich fiir jeden Hinweis darauf (an Volker.Heun@bio.ifi.Imu.de) dankbar.

Miinchen, im Sommer- und Wintersemester 2025/26 Volker Heun
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2 Anhang A. Literaturhinweise

A.2 Lehrbiicher zur Bioinformatik

[. Eidhammer, I. Jonassen, W.R.. Taylor: Protein Bioinformatics — An Algorithmic
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A. Isaev: Introduction to Mathematical Methods in Bioinformatics, Springer, 2004.
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A.3 Lehrbiicher zur Algorithmik und Komplexitat
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M. Potasi: Complezity and Approximation: Combinatorial Optimization
Problems and Their Approximability, Springer, 1999.

T.H. Cormen, C.E. Leiserson, R.L. Rivest, C. Stein: Introduction to Algorithms,
MIT Press, 2nd edition, 2001.
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A.4. Lehrbiicher zur Algorithmenanalyse 3

E.W. Mayr, A. Steger, H.J. Promel: Lectures on Proof Verification and
Approximation Algorithms, Lecture Notes in Computer Science, Vol. 1367,
Springer, 1998.

B. Smyth: Computing Pattern in Strings, Pearson & Addison Wesley, 2003.

I. Wegener: Komplexititstheorie — Grenzen der Effizienz von Algorithmen,
Springer, 2003.

A.4 Lehrbiicher zur Algorithmenanalyse

R.L. Graham, D.E. Knuth O. Patashnik: Concrete Mathematics: A Foundation of
Computer Science, Addison-Wesley, 1989.

D.H. Greene, D.E. Knuth: Mathematics for the analysis of Algorithms, Birkhauser,
1990.

M. Hofri: Analysis of Algorithms — Computational methods and Mathematical
Tools, Oxford Press, 1995.

R. Sedgewick, Ph. Flajolet: An Introduction to the Analysis of Algorithms,
Addison-Wesley Publushing company, 1996.

A. Steger: Diskrete Strukturen I, Springer, 2001.
Th. Schickinger, A. Steger: Diskrete Strukturen II, Springer, 2001.

R. Sedgewick, Ph. Flajolet: An Introduction to the Analysis of Algorithms,
Addison Wesley, 1996.

H.S. Wilf: generatingfunctionology, A K Peters, Ltd., 2005.
www.math.upenn.edu/~wilf/DownldGF.html
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